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KARTA OPISU PRZEDMIOTU - SYLABUS

Nazwa przedmiotu
Bioinformatyka

Przedmiot

Kierunek studiow Rok/semestr

Edukacja Techniczno Informatyczna 1/2

Studia w zakresie (specjalnosg) Profil studiow
ogdlnoakademicki

Poziom studiow Jezyk oferowanego przedmiotu

drugiego stopnia polski

Forma studiow Wymagalnosc

stacjonarne obligatoryjny

Liczba godzin

Wyktad Laboratoria Inne (np. online)
15 15
Cwiczenia Projekty/seminaria

Liczba punktow ECTS
3

Wyktadowcy

Odpowiedzialny za przedmiot/wyktadowca: Odpowiedzialny za przedmiot/wyktadowca:
dr Luiza Handschuh

luizahan@ibch.poznan.pl

Wymagania wstepne

Podstawy biologii (na poziomie szkoty Sredniej), podstawowe umiejetnosci informatyczne, podstawy
programowania, gotowos¢ do wykraczania poza granice wtasnej dziedziny nauki, umiejetnos¢é twdrczego
myslenia.

Cel przedmiotu

Zapoznanie studenta z podstawowymi zagadnieniami z zakresu bioinformatyki, mozliwosciami
wykorzystywania metod informatycznych do rozwigzywania probleméw biologicznych oraz
przedstawienie wyzwan, przed jakimi staje bioinformatyka w obliczu dynamicznego przyrostu duzych
zbioréw danych.

Przedmiotowe efekty uczenia sie

Wiedza

Po zakonczeniu zajec student bedzie dysponowat podstawowg, usystematyzowang wiedzg z zakresu
bioinformatyki, bedzie znat najwazniejsze biologiczne bazy danych, formaty danych oraz narzedzia
stuzgce do analizy danych biologicznych.
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Umiejetnosci

Student bedzie potrafit przeszukiwaé biologiczne bazy danych w celu znalezienia informacji na temat
konkretnych gendw, biatek i procesdw biologicznych, bedzie takze umiat korzysta¢ z podstawowych
narzedzi do przetwarzania i wizualizacji danych biologicznych. Bedzie wiedziat w jaki sposéb
samodzielnie poszerzaé swojg wiedze i umiejetnosci praktyczne w dziedzinie bioinformatyki.

Kompetencje spoteczne

Student bedzie miat Swiadomos¢, ze bioinformatyka jest dziedzing o ogromnym potencjale, dynamicznie
rozwijajaca sie oraz znat mozliwosci wykorzystania wiedzy i umiejetnosci informatycznych w biologii i
medycynie. Bedzie miat réwniez Swiadomos¢, ze rozwigzywanie probleméw biologicznych wymaga nie
tylko wiedzy i znajomosci narzedzi, ale takze twdrczego podejscia i dyskusji ze specjalistami z réznych
dziedzin nauki.

Metody weryfikacji efektow uczenia sie i kryteria oceny

Efekty uczenia sie przedstawione wyzej weryfikowane sg w nastepujgcy sposoéb:

Zagadnienia omawiane podczas wyktadéw bedg weryfikowane w trakcie zajeé laboratoryjnych poprzez
wykonywanie zadan wymagajacych umiejetnosci przeszukiwania biologicznych baz danych oraz
korzystania z narzedzi informatycznych do analizy i wizualizacji danych biologicznych. Uczestnictwo w
wykfadach bedzie premiowane, podobnie jak aktywna praca podczas zajec¢ laboratoryjnych. Podstawg
do zaliczenia laboratoriéw bedzie wykonanie projektu na zadany temat, przy wykorzystaniu baz danych i
narzedzi poznanych podczas zaje¢ (mozliwa bedzie praca w 2-3-osobowych grupach). Egzamin bedzie
miat forme praktyczng - student bedzie mogt korzystac¢ z komputera i wszelkich dostepnych zasobow
internetowych do rozwigzania zadan egzaminacyjnych.

Tresci programowe

Przeptyw informacji genetycznej, podstawy genomiki, sekwencjonowanie genomdw, biologiczne bazy
danych, wyzwania i przyktady zastosowan bioinformatyki, metody przetwarzania duzych danych,
formaty danych, narzedzia do analizy sekwencji DNA oraz przewidywania struktur RNA i biatek,
podstawy statystyki i pracy w srodowisku R Bioconductor. Poszczegdlne zagadnienia bedg omawiane na
przyktadach z dziedziny genomiki cztowieka, biomedycyny, onkologii i epidemiologii.

Metody dydaktyczne

Wyktady bedg miaty forme prezentacji bogato ilustrowanej przyktadami zastosowan bioinformatyki.
Praktyczne umiejetnosci korzystania z prezentowanych tresci bedg ksztattowane podczas zajeé
laboratoryjnych, kiedy studenci bedg mieli okazje samodzielnie eksplorowac bazy danych i stosowac
rozne metody analizy danych biologicznych w celu rozwigzania konkretnych problemdw. Zaréwno
podczas wyktgdow jak i laboratoridw mozliwa bedzie interakcja z wyktadowcg w formie dyskusji na
temat omawianych zagadnien.

Literatura

Podstawowa
"Wprowadzenie do bioinformatyki", Arthur Lesk, wyd. PWN, Warszawa 2020 lub 2019
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"Podstawy bioinformatyki", Jin Xiong, wyd. UW, 2011 lub 2009

"Bioinformatyka i ewolucja molekularna", Teresa K. Attword, Paul G. Higgs, wyd. PWN, Warszawa 2011
lub 2008

"Introduction to bioinformatics", Magdalena Tkacz, Tadeusz Wilczok, wyd. US, 2009

Uzupetniajaca
"Bioinformatics and functional genomics", Jonathan Pevsner, wyd. Wiley-Blackwell, 2015

"Bioinformatyka: podrecznik do analizy gendw i biatek", pod red. A. D. Baxevanisa i B. F. F. Ouellette'a,
wyd. PWN, 2005

"Przewodnik po pakiecie R", Przemystaw Biecek, wyd. GIS, 2017 lub wczesniejsze (do 2008)

Bilans naktadu pracy przecietnego studenta

Godzin ECTS
taczny naktad pracy 45 3,0
Zajecia wymagajgce bezposredniego kontaktu z nauczycielem 30 2,0
Praca wtasna studenta (studia literaturowe, przygotowanie do 15 1,0
zaje¢ laboratoryjnych/éwiczen, przygotowanie do
kolokwiéw/egzaminu, wykonanie projektu)*

1 . sy 2 . 7 . ;.
niepotrzebne skresli¢ lub dopisac inne czynnosci



